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�*�ø�5�ø�ù
�h�O�N�H�P�L�]�G�H�\�H�W�L�ú�W�L�U�L�O�H�Qerik �o�H�ú�L�W�O�H�U�L; �G�•�Q�\�D�G�Derik genotiplerinin �o�R�÷�X�Q�O�X�÷�X�Q�X�L�o�H�U�H�QP. domestica L., P. insititia L.,
P. spinosa L. ve P. cerasifera Ehrh. �W�•�U�O�H�U�L�L�o�H�U�L�V�L�Q�G�Hyer �D�O�P�D�N�W�D�G�Õ�U(Davis 1972, �g�]�o�D�÷�Õ�U�D�Q1976, �$�\�D�Q�R�÷�O�X
1995). Ege, Marmara ve Akdeniz �N�Õ�\�Õ�O�D�U�Õ�Q�G�D�V�R�I�U�D�O�Õ�Nve turfanda can �H�U�L�÷�L�\�H�W�L�ú�W�L�U�L�F�L�O�L�÷�L�|�Q�H�P�N�D�]�D�Q�Õ�U�N�H�Q; �ø�oEge,
Marmara ve �ø�o�$�Q�D�G�R�O�X�¶�Q�X�Q�E�D�]�Õkesimlerinde ise derin dondurma ve konserveye �\�|�Q�H�O�L�Nve �J�H�o�F�Lerik
�\�H�W�L�ú�W�L�U�L�F�L�O�L�÷�L�|�Qplana �o�Õ�N�P�D�N�W�D�G�Õ�U���*�•�O�F�D�Qve ark. 2000).
�'�L�÷�H�U�|�Q�H�P�O�L�W�•�U�O�H�U�L�P�L�]�G�H�Qbirisi olan �N�L�U�D�]�Õ�Q(P. avium L.) �D�Q�D�Y�D�W�D�Q�O�D�U�Õ�Q�G�D�Qbirisinin Anadolu �R�O�G�X�÷�Xkabul
edilirken ���g�]�E�H�N��1978), �•�O�N�H�P�L�]�L�Q�W�•�U�Hait zengin bir gen �N�D�\�Q�D�÷�Õpotansiyeli �E�X�O�X�Q�P�D�N�W�D�G�Õ�U.
Bitki gen �N�D�\�Q�D�N�O�D�U�Õ�Q�Õ�Q�N�R�U�X�Q�P�D�V�Õ�D�ú�D�P�D�O�D�U�Õgenel olarak; seleksiyon, koleksiyon ve �W�D�Q�Õ�P�O�D�P�D�ú�H�N�O�L�Q�G�H
�J�H�U�o�H�N�O�H�ú�W�L�U�L�O�P�H�N�W�H�G�L�U. Meyve �W�•�U�O�H�U�L�Q�G�Hpomolojik �W�D�Q�Õ�P�O�D�P�D�O�D�U�G�D�N�Lyetersizliklerden �G�R�O�D�\�Õ��son �\�Õ�O�O�D�U�G�Dgen
�N�D�\�Q�D�N�O�D�U�Õ�Q�Õ�Q�W�D�Q�Õ�P�O�D�Q�P�D�O�D�U�ÕDNA �G�•�]�H�\�L�Q�G�Hgenetik karakterizasyonlar �ú�H�N�O�L�Q�G�H�J�H�U�o�H�N�O�H�ú�W�L�U�L�O�P�H�N�W�H�G�L�U. Bu
�D�o�Õ�G�D�Q�G�H�÷�H�U�O�H�Q�G�L�U�L�O�G�L�÷�L�Q�G�H; erik ve kiraz �W�D�Q�Õ�P�O�D�P�D�O�D�U�Õ�Q�G�DDNA �P�D�U�N�|�U�O�H�U(RAPD: Gregor et al., 1994; Casas et
al., 1999; Boonprakob et al., 2001; AFLP: Tavaud et al. 2004; �$�\�D�Q�R�÷�O�Xet al. 2007; SSR: Decroocq et al., 2004;
Wunsch and Hormaza 2002; Schueler et al. 2003) �I�D�U�N�O�Õ�D�U�D�ú�W�Õ�U�Õ�F�Õ�O�D�U�W�D�U�D�I�Õ�Q�G�D�Q�N�X�O�O�D�Q�Õ�O�P�Õ�ú�W�Õ�U.
�h�O�N�H�P�L�]�G�H2 �W�•�U�Hait gen �N�D�\�Q�D�N�O�D�U�Õ; T.C. �7�D�U�Õ�Pve �.�|�\�L�ú�O�H�U�L�%�D�N�D�Q�O�Õ�÷�Õ�7�D�U�Õ�P�V�D�O�$�U�D�ú�W�Õ�U�P�D�O�D�UGenel �0�•�G�•�U�O�•�÷�•
���7�$�*�(�0���¶�Q�H�E�D�÷�O�Õ�E�|�O�J�H�V�H�O�$�U�D�ú�W�Õ�U�P�D�(�Q�V�W�L�W�•�O�H�U�L�Q�Hait koleksiyonlarda �W�R�S�O�D�Q�P�Õ�ú�W�Õ�U. Bu koleksiyonlar �L�o�H�U�L�V�L�Q�G�H�Q
ise �|�]�H�O�O�L�N�O�H�³�'�R�÷�XAnadolu Gen �.�D�\�Q�D�N�O�D�U�Õ�´�G�•�ú�•�N�V�Õ�F�D�N�O�Õ�N�O�D�U�D�G�D�\�D�Q�Õ�N�O�Õ�O�Õ�N���N�Õ�V�Dvejatasyon istekleri gibi �•�V�W�•�Q
�|�]�H�O�O�L�N�O�H�U�L�D�o�Õ�V�Õ�Q�G�D�Q�E�•�\�•�N�|�Q�H�P�W�D�ú�Õ�P�D�N�W�D�G�Õ�U.
Bu �D�U�D�ú�W�Õ�U�P�D�G�D�³�'�R�÷�XAnadolu Gen �.�D�\�Q�D�N�O�D�U�Õ�´ait ve �³�%�D�K�o�H�.�•�O�W�•�U�O�H�U�L�$�U�D�ú�W�Õ�U�P�D�(�Q�V�W�L�W�•�V�•-�(�U�]�L�Q�F�D�Q�´
�N�R�O�H�N�V�L�\�R�Q�O�D�U�Õ�Q�G�Dmuhafazaya �D�O�Õ�Q�D�Q18 erik (Prunus domestica L.) ile 17 kiraz (Prunus avium L.)
genotiplerinin kimlik �W�D�Q�Õ�O�D�U�ÕSSR �G�•�]�H�\�L�Q�G�H�J�H�U�o�H�N�O�H�ú�W�L�U�L�O�L�U�N�H�Q���W�H�N�Q�L�÷�H�|�]�J�• genetik �L�O�L�ú�N�Lparametreleri lokus
verileri ile birlikte �E�H�O�L�U�O�H�Q�P�L�ú�W�L�U.

�'�R�÷�XAnadolu Erik ve Kiraz gen �N�D�\�Q�D�N�O�D�U�Õ�Q�Õ�Qkimlik �W�D�Q�Õ�V�Õ�Q�Õ�L�o�H�U�H�Qbu �o�D�O�Õ�ú�P�D�Q�Õ�Q�V�R�Q�X�o�O�D�U�Õ; �•�O�N�H�P�L�]�L�Q�G�L�÷�H�U
�E�|�O�J�H�O�H�U�L�Q�G�H�R�O�G�X�÷�Xgibi gen �N�D�\�Q�D�N�O�D�U�Õ�o�H�ú�L�Wve �]�H�Q�J�L�Q�O�L�÷�L�D�o�Õ�V�Õ�Q�G�D�Q�E�|�O�J�H�Q�L�Qpotansiyelinin �\�•�N�V�H�N�R�O�G�X�÷�X�Q�Dbir
�L�ú�D�U�H�W�W�L�U. �7�•�U�O�H�U�Hait �o�H�ú�L�W�O�H�U�D�U�D�V�Õ�Q�G�D�N�Luzak genetik benzerlikler ve her bir �W�•�U�G�Haz �V�D�\�Õ�G�D�N�Lprimerle �\�D�O�Q�Õ�]�F�Dbirer
sinonim durumuna �U�D�V�W�O�D�Q�P�D�V�Õbunun �N�D�Q�Õ�W�Õ�G�Õ�U. �$�U�D�ú�W�Õ�U�P�D�Q�Õ�Q�G�H�Y�D�P�Õolarak analizlerde �D�U�W�Õ�U�Õ�O�D�F�D�NSSR �O�R�N�X�V�O�D�U�Õile
bu gen �N�D�\�Q�D�N�O�D�U�Õ�Q�Õ�Q�W�D�Q�Õ�P�O�D�Q�P�D�V�Õve �N�R�U�X�Q�P�D�V�Õtam �D�Q�O�D�P�Õile �V�D�÷�O�D�Q�P�Õ�ú�R�O�D�F�D�N�W�Õ�U.

Kaynaklar

Bu �o�D�O�Õ�ú�P�D�G�D�'�R�÷�XAnadolu gen �N�D�\�Q�D�N�O�D�U�Õ�Q�G�D�Q�V�H�o�L�O�H�Q18 erik (Prunus domestica L.) ve 17 kiraz (Prunus avium L.) genotipi, DNA genetik kimliklerinin �D�U�D�ú�W�Õ�U�Õ�O�P�D�V�Õ�D�P�D�F�Õile SSR analizleri �D�o�Õ�V�Õ�Q�G�D�Qtest �H�G�L�O�P�L�ú�W�L�U. Her bir SSR lokusu
�L�o�L�Qallel �E�•�\�•�N�O�•�N�O�H�U�LBeckman CEQ 8800 otomatik fragmant analiz sistemi ile belirlenirken, allel �V�D�\�Õ�V�Õ��beklenen ve �J�|�]�O�H�Q�H�Qheterozigotluk ve �W�D�Q�Õ�P�O�D�P�D�R�O�D�V�Õ�O�Õ�÷�Õtespit �H�G�L�O�P�L�ú�W�L�U. Elde edilen �V�R�Q�X�o�O�D�Udendogram �G�•�]�H�\�L�Q�G�H
�G�H�÷�H�U�O�H�Q�G�L�U�L�O�P�L�ú�W�L�U.

MATERYAL VE METOT 
�ø�N�L�W�•�U�•�Qgenotiplere ait �o�H�O�L�N�O�H�U���$�U�D�O�Õ�N2006 �³�%�D�K�o�H�.�•�O�W�•�U�O�H�U�L�$�U�D�ú�W�Õ�U�P�D�(�Q�V�W�L�W�•�V�•-�(�U�]�L�Q�F�D�Q�´
�N�R�O�H�N�V�L�\�R�Q�O�D�U�Õ�Q�G�D�Q�D�O�Õ�Q�D�U�D�N���N�R�Q�W�U�R�O�O�•iklim �N�R�ú�X�O�O�D�U�Õ�Q�G�D�V�•�U�G�•�U�•�O�P�•�ú�W�•�U.
�*�H�Q�oyapraklardan izolasyon Lefort et. al. (1998) �J�|�U�H�J�H�U�o�H�N�O�H�ú�W�L�U�L�O�L�U�N�H�Q��DNA miktar ve �V�D�I�O�Õ�N�R�U�D�Q�O�D�U�ÕND-1000
Nanodrop spektofotometre ve %1�¶�O�L�Nagaroz jelde �E�H�O�L�U�O�H�Q�P�L�ú�W�L�U.

Mikrosatellite (SSR) analizleri 
PCR �o�R�÷�D�O�W�Õ�P�O�D�U�Õ; 15 ng DNA, 5 pmol her bir primer, 0.5 mM dNTP, 0.5 �•�Q�L�W�HGoTaq DNA Polimeraz (1.5mM
MgCl2 �L�o�H�U�H�Q��(Promega) olacak �ú�H�N�L�O�G�H10 �—�/hacimde �J�H�U�o�H�N�O�H�ú�W�L�U�L�O�P�L�ú�W�L�U. �ø�O�H�U�Lprimerler D2 (siyah), D3 ���\�H�ú�L�O����
D4 (mavi) WellRED floresan �E�R�\�D�O�D�U�Õile �L�ú�D�U�H�W�O�H�Q�P�L�ú�W�L�U(Proligo, Paris, France)(Tablo 1). PCR �N�R�ú�X�O�O�D�U�Õ��94�ƒ�&�¶�G�H3
dk, 94�ƒ�&�¶�G�H1 dk, 55-60�ƒ�&�¶�G�H1 dk 72�ƒ�&�¶�G�H2 dk 35 �G�|�Q�J�•olarak �X�\�J�X�O�D�Q�Õ�U�N�H�Q��son �\�D�]�Õ�O�Õ�Pise 72�ƒC �µ�G�H10 dk
olarak �J�H�U�o�H�N�O�H�ú�W�L�U�L�O�P�L�ú�W�L�U. PCR �•�U�•�Q�O�H�U�Lbelirli oranlarda SLS (sample loading solution) ile seyreltildikten sonra,
Genomelab DNA Standart Kit-400 eklenerek, CEQ 8800XL capillary DNA analiz sisteminde (Beckman Coulter,
Fullerton, CA, USA) elektroferez �\�D�S�Õ�O�P�Õ�ú�W�Õ�U. Pik �J�|�U�•�Q�W�•�O�H�U�Lve allel �E�•�\�•�N�O�•�N�O�H�U�Lise Beckman CEQ fragment
analysis �\�D�]�Õ�O�Õ�P�S�U�R�J�U�D�P�Õile tespit �H�G�L�O�P�L�ú�W�L�U. Lokus tespitleri gereken �N�R�ú�X�O�O�D�U�G�Dbirden fazla olarak tekrar
�H�G�L�O�P�L�ú�W�L�U.

Genetik analizler 
IDENTITY 1.0 �\�D�]�Õ�O�Õ�P�S�U�R�J�U�D�P�Õ�N�X�O�O�D�Q�Õ�O�D�U�D�Nher lokustaki allellerin �V�D�\�Õ�V�Õ(n), beklenen (He) ve �J�|�]�O�H�Q�H�Q
heterozigotluk (Ho) ve �W�D�Q�Õ�P�O�D�P�D�R�O�D�V�Õ�O�Õ�÷�Õ(PI) �G�H�÷�H�U�O�H�U�Ltespit �H�G�L�O�P�L�ú�W�L�U. Benzer genotipler �L�o�L�Qde Identity
�S�U�R�J�U�D�P�Õ�N�X�O�O�D�Q�Õ�O�P�Õ�ú�W�Õ�U. �3�D�\�O�D�ú�Õ�O�D�Qallel (ps) (1-(ps)) obsiyonu ���R�S�W�L�R�Q�¶�Õ���N�X�O�O�D�Q�Õ�O�D�U�D�Ngenetik �X�]�D�N�O�Õ�NMicrosat
(versiyon 1.5) �S�U�R�J�U�D�P�Õile �K�H�V�D�S�O�D�Q�P�Õ�ú��daha sonra bu veriler Microsoft �(�[�F�H�O�¶�G�Hbenzerlik �G�H�÷�H�U�O�H�U�L�Q�H
�G�|�Q�•�ú�W�•�U�•�O�P�•�ú�W�•�U. Dendogram ise; Unweighted Pair-Group Method of the Arithmetic Average ���8�3�*�0�$���¶�H�E�D�÷�O�Õ
NTSYS-pc (Numerical Taxonomy System) �\�D�]�Õ�O�Õ�P�S�U�R�J�U�D�P�Õ(2.02g) versiyonu �N�X�O�O�D�Q�Õ�O�D�U�D�N�R�O�X�ú�W�X�U�X�O�P�X�ú�W�X�U.

�6�2�1�8�d�/�$�5���9�(���7�$�5�7�,�ù�0�$��
Her bir �W�•�U�G�H�I�D�U�N�O�Õ4 SSR lokusuna ait primerlerle
(Tablo 1) �J�H�U�o�H�N�O�H�ú�W�L�U�L�O�H�QSSR analizleri sonucu;
belirlenen allel �V�D�\�Õ�V�Õ(n), beklenen (He) ve �J�|�]�O�H�Q�H�Q
heterozigotluk (Ho) ve �W�D�Q�Õ�P�O�D�P�D�R�O�D�V�Õ�O�Õ�÷�Õ(PI)
�G�H�÷�H�U�O�H�U�LTablo 2�¶�G�H��allel �E�•�\�•�N�O�•�N�O�H�U�Lise Tablo 3A ve
3B de �V�X�Q�X�O�P�X�ú�W�X�U. Genotiplerde allel �V�D�\�Õ�O�D�U�Õerik ve
kirazda �V�Õ�U�D�V�Õile 10-13 ve 3-7 �D�U�D�V�Õ�Q�G�D�G�H�÷�L�ú�L�N�O�L�N
�J�|�V�W�H�U�L�U�N�H�Q��ortalama �G�H�÷�H�U�O�H�U�Lise �V�Õ�U�D�V�Õile 11 ve
5.25 olarak tespit �H�G�L�O�P�L�ú�W�L�U.

Tablo 1. SSR �O�R�N�X�V�O�D�U�Õ�Q�Dait primerler ve dizileri
Lokus ad �Õ �'�L�]�L�V�L���������¶�����������������¶��
CPSCT010 i: ttg ggt aaa tac ttt atc att tcc

g: tcc ctg aat aag ggt tgt gc
UDAP-404 i: cat gaa cag ggt caa aag ca

g: tat atc ctt acg cgg cct ca
PCHGMS3 i: acg gta tgt ccg tac act ctc cat g

g: caa cct gtg att gct cct att aaa c
UDP96-001 i: agt ttg att ttc tga tgc atc c

g: tgc cat aag gac cgg tat gt
UDP96-005 i: gta acg ctc gct acc aca aa

g: cct gca tat cac cac cca g
UDP96-018 i: ttc taa tct ggg cta tgg cg

g: gaa gtt cac att tac gac agg g
g: geri, i: ileri primer (florasan i�úaretlenmi�útir)

Genellikle �\�D�E�D�Q�F�Õtozlanan ve klonal olarak �o�R�÷�D�O�W�Õ�O�D�Q�o�R�N�\�Õ�O�O�Õ�Nbitkilerde �\�•�N�V�H�Nheterozigotluk (Sefc et al. 2000,
Aradhya et al. 2003) �J�|�U�•�O�P�H�N�W�Holup, her iki �W�•�U�G�H�X�O�D�ú�Õ�O�D�Q�D�U�D�ú�W�Õ�U�P�D�V�R�Q�X�o�O�D�U�Õbunla uyum �J�|�V�W�H�U�P�L�úve
�J�|�]�O�H�Q�H�Qheterozigotluk (Ho) �\�•�N�V�H�N�E�X�O�X�Q�P�X�ú�W�X�U(Tablo 2).
�7�D�Q�Õ�P�O�D�P�D�R�O�D�V�Õ�O�Õ�÷�Õ(PI) dikkate �D�O�Õ�Q�G�Õ�÷�Õ�Q�G�D; erikte en fazla bilgi verici lokus 13 allel (PI: 0.065) ile UDP96-001
bulunurken, �D�\�Q�Õlokus kirazda da en �o�R�Nbilgi verici (informative) (PI:0.192) �E�X�O�X�Q�P�X�ú�W�X�U. PI �G�H�÷�H�U�O�H�U�Lgenel
olarak iki �W�•�U�G�Hde Sefc et al. (2001���¶�Q�Õ�Q�E�H�O�L�U�W�L�÷�L0.05 �G�H�÷�H�U�L�Q�G�H�Q�\�•�N�V�H�N�o�Õ�N�P�Õ�ú�W�Õ�U. Erikte �O�R�N�X�V�O�D�U�Õ�Q�W�D�P�D�P�Õ��
kirazda ise �\�•�N�V�H�NPI (0.462) ile �G�•�ú�•�Nallel �V�D�\�Õ�V�Õveren (3) CPSCT010 �G�Õ�ú�Õ�Q�G�D�N�L�O�R�N�X�V�O�D�U�Õ�Q��iki �W�•�U�•�Q
�W�D�Q�Õ�P�O�D�P�D�O�D�U�Õ�Q�G�Dpolimorfik �R�O�G�X�÷�X�J�|�U�•�O�P�H�N�W�H�G�L�U.

Tablo 2. Erik ve kiraz genotiplerine ait lokuslardaki allel �V�D�\�Õ�V�Õ(n), beklenen (He) ve �J�|�]�O�H�Q�H�Qheterozigotluk
(Ho) ve �W�D�Q�Õ�P�O�D�P�D�R�O�D�V�Õ�O�Õ�÷�Õ(PI) �G�H�÷�H�U�O�H�U�L

ER�øK �.�ø�5�$�=
SSR lokusu n He Ho PI n He Ho PI
UDP96-001 13 0.855 0.736 0.065 7 0.732 0.500 0.192
PCHGMS3 11 0.839 0.894 0.078 5 0.700 0.500 0.223
UDP96-005 - - - - 6 0.695 0.850 0.240
CPSCT010 - - - - 3 0.476 0.150 0.462
UDP96-018 10 0.861 0.473 0.059 - - - -
UDAP-404 10 0.837 0.315 0.083 - - - -
Toplam 44 21
Ortalama 11 5.25

Tablo 3A. Erik genotiplerine ait allel �E�•�\�•�N�O�•�N�O�H�U�L(baz �o�L�I�W�L�����.�ø�0�/�ø�.TANISI)
No Parsel kodu SSR lokuslar �Õ

UDP96-001 UDP96-018 PCHGMS3 UDAP-404
1 24 PLU002 101 101 270 270 167 187 168 168
2 24 PLU003 97 97 264 264 175 197 164 164
3 24 PLU004 95 103 270 270 187 187 168 168
4 24 PLU006 85 91 270 276 177 199 154 164
5 24 PLU007 83 93 270 276 177 187 160 176
6 24 PLU008 87 103 266 276 185 197 158 158
7 24 PLU011 97 109 260 274 175 187 174 174
8 24 PLU012 101 101 270 270 167 167 168 168
9 24 PLU013 95 109 266 274 175 175 158 174
10 24 PLU015 97 109 246 246 175 179 158 174
11 24 PLU016 97 101 264 268 175 197 168 178
12 24 PLU017 97 103 270 270 161 185 168 168
13 24 PLU019 97 109 258 266 171 185 164 164
14 24 PLU020 101 101 260 260 167 187 160 170
15 24 PLU021 91 107 266 274 175 199 154 154
16 24 PLU025 97 109 246 246 177 187 158 158
17 24 PLU027 97 109 258 268 175 187 164 164
18 24 PLU028 101 113 246 246 175 187 164 164
19 OBINNAJA (Ref. �o�H�ú�L�W�� 99 99 248 248 173 185 172 172

Tablo 3B. Kiraz genotiplerine ait allel �E�•�\�•�N�O�•�N�O�H�U�L(baz �o�L�I�W�L�����.�ø�0�/�ø�.TANISI)
No Parsel kodu SSR lokuslar �Õ

UDP96-001 UDP96-005 CPSCT010 PCHGMS3
1 24 CHE 001 97 104 119 133 178 178 181 181
2 24 CHE 002 105 109 119 135 176 176 181 181
3 24 CHE 003 109 109 115 135 178 178 181 181
4 24 CHE 005 109 123 136 135 178 178 181 181
5 24 CHE 006 109 109 119 135 178 182 179 179
6 24 CHE 007 109 109 119 135 178 182 167 167
7 24 CHE 008 109 123 119 133 178 178 169 169
8 24 CHE 009 125 125 123 135 176 176 167 167
9 24 CHE 010 123 123 119 119 178 178 181 181
10 24 CHE 011 115 123 115 119 176 176 179 179
11 24 CHE 013 123 123 119 123 178 178 179 179
12 24 CHE 014 109 123 119 135 178 178 181 181
13 24 CHE 015 123 123 119 119 178 178 181 181
14 24 CHE 016 109 123 119 135 178 182 169 169
15 24 CHE 017 115 123 115 119 176 176 167 167
16 24 CHE 018 105 123 119 135 176 176 179 179
17 24 CHE 019 109 109 109 133 178 178 181 181
18 Lapins (Ref. �o�H�ú�L�W�� 123 123 119 135 178 178 183 183
19 Bing (Ref. �o�H�ú�L�W�� 125 125 119 135 178 178 181 181
20 Rainer (Ref. �o�H�ú�L�W�� 123 123 115 135 178 178 179 179

Sinonim ve homonimler
SSR �P�D�U�N�|�U�O�H�U�E�L�U�o�R�N�D�U�D�ú�W�Õ�U�Õ�F�Õ�W�D�U�D�I�Õ�Q�G�D�Qsinonim ve homonimlerin belirlenmesinde �N�X�O�O�D�Q�Õ�O�P�Õ�ú�W�Õ�U. �$�U�D�ú�W�Õ�U�P�D�G�D
�I�D�U�N�O�Õisimlerle �D�G�O�D�Q�G�Õ�U�Õ�O�D�Qfakat %100 benzerlik �J�|�V�W�H�U�H�Q1(24 PLU02) ve 8 (24 PLU012) no.lu erik genotipi ile 9
(24 CHE 010) ve 13(24 CHE 015) no.lu kiraz genotipleri birbirine sinonim �E�X�O�X�Q�P�X�ú�W�X�U.

Genetik benzerlik 
�7�•�U�O�H�Uait genetik benzerlikler �L�Q�F�H�O�H�Q�G�L�÷�L�Q�G�Hsinonim �o�H�ú�L�W�O�H�U�G�Õ�ú�Õ�Q�G�D; erik genotiplerinde en �\�•�N�V�H�Nbenzerlik �R�U�D�Q�Õ
%75�¶�O�L�N�G�H�÷�H�U�O�H2-11, 7-17, 10-16 genotiplerden elde edilirken, kiraz genotiplerinde bu orana % 87.5 benzerlikle 4-
12 genotiplerde �U�D�V�W�O�D�Q�P�Õ�ú�W�Õ�U���6�|�] konusu benzerliklerin �G�Õ�ú�Õ�Q�G�D��genotipler birbirine erikte % 60 kirazda ise %75
�D�O�W�Õ�Q�G�Dbir benzerlik �R�O�X�ú�W�X�U�P�X�ú�W�X�U.
Erik �o�H�ú�L�W�O�H�U�Ldendogramda genel olarak iki ana gruba �D�\�U�Õ�O�Õ�U�N�H�Q(1=8, 14, 3, 12, 4, 5 birinci grup �G�L�÷�H�U�O�H�U�Likinci
grup), referans �o�H�ú�L�W�³�R�E�L�Q�Q�D�M�D�´uzak bir dallanma �J�|�V�W�H�U�P�L�ú�W�L�U. 14 ve 1=8, 2-11, 7-17, 10-16 daha �\�D�N�Õ�Qbenzerlikle
ikili grup �R�O�X�ú�W�X�U�X�U�N�H�Q��6 ve 13 no.lu �|�U�Q�H�N�O�H�Uikinci gruptan �D�\�U�Õ�O�D�U�D�N�I�D�U�N�O�Õdallanma �J�|�V�W�H�U�P�L�ú�O�H�U�G�L�U���ù�H�N�L�O1A).
�.�L�U�D�]�Õ�Qdendogram �G�D�÷�Õ�O�Õ�P�Õ�Q�D�E�D�N�Õ�O�G�Õ�÷�Õ�Q�G�D; erik benzeri �ú�H�N�O�L�Q�G�Hkiraz gen �N�D�\�Q�D�N�O�D�U�Õ�Q�Õ�Qda temel olarak iki gruba
�D�\�U�Õ�O�G�Õ�÷�Õ�J�|�U�•�O�P�H�N�W�H�G�L�U. 2, 16, 10,15 ve 8 no.lu genotipler �G�L�÷�H�U�O�H�U�L�Q�Huzak bir �G�D�÷�Õ�O�Õ�Psergilerken referans �o�H�ú�L�W�O�H�U�L�Q
yerli genotiplerden uzak bir dallanma �J�|�V�W�H�U�P�H�G�L�÷�L�J�|�U�•�O�P�H�N�W�H�G�L�U���ù�H�N�L�O1B).
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